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IDENTIFIKASI KERAGAMAN JARAK PAGAR
(Jatropha curcas L.) BERDASARKAN ANALISIS
ISSR (Inter Simple Sequence Repeats)

Einstivina Nuryandani, Ahmad Yunus, dan Sugiyarto
Program Studi Magister Biosains, PPS-UNS Surakarta

ABSTRAK

Informasi mengenai keragaman genetik jarak pagar (Jatropha curcas L.)
sangat diperlukan untuk mendukung-program pemuliaan dan upaya konservasi
tanaman tersebut. Penanda genctik infer simple sequence répeats (ISSR) dapat
meningkatkan efisiensi pada_tahap awal selcksi dan mempersingkat waktu yang
diperlukan untuk program pemuliaan tanaman jarak, Penelitian ini bertujuan
untuk mengetahui keragaman genetik jarak pagar dan mengidentifikasi kultivar
jarak pagar berdasarkan penandaISSR.

Penclitian dilakukan-pada 18 aksesi jarak pagar menggunakan 4 primer
ISSR terpilih; PKBT-3, PKBT=4; PKBT-5, dan PKI¥I-7. Polapita DNA dianalisis
menggunakan analisis gerombol(c/uster analysis) dengan tcknik ‘berhicrarki
dalam program NTSYS versi 2.10 'dengan 'metode SAHN. ' Selanjutnya
pengelompokan itu ditampilkandalam bentuk dendogram.

Hasil penclitian menghasilkan 42 lokus penanda ISSR, dimana 26 lokus
merupakan penanda yang polimorfik. Analisis pengelompokkan pada tingkat
kesamaaan 77 % menghasilkan dua kelompok, yaituKelompokd yang terdiri dari
aksesi Al, A2, A3 (Jawa Timur) dan Kelompok Il yang terdiri dari aksesi A4
(Jawa Timur), B1, B2, B3 (Nusa Tenggara Timur), Cl, €2, C3, C4, C5 (Nusa
Tenggara Barat), D1, D2, D3, D4, DS (Sulawesi Sclatan), dan S' (Sumatera
Selatan). Dari penelitian ini diketahui bahwa terdapat tiga buah lokus spesifik dari
dua aksesi yaitu satu buah lokus spesifik yang hanya dimiliki oleh aksesi D4 dari
Sulawesi Selatan yaitu PKBT-3 pada kisaran 300 bp, sedangkan Primer PKBT-5
menghasilkan dua lokus spesifik yaitu pada kisaran 250 bp dan 400 bp yang
membedakan aksesi C3 dari aksesi lainnya.

Kata Kunci : Jarak pagar, keragaman genetik, dan penanda genetik ISSR




GENETIC DIVERSITY IDENTIFICATION OF
Jatropha curcas L. ANALYZED BY MOLEKULER ISSR
(Inter Simple Sequence Repeats) MARKERS

Einstivina Nu‘ryandani, Ahmad Yunus, and Sugiyarto
Program Studi of Biosains, Postgraduate Program,
Sebelas Maret University Surakarta

ABSTRACT

Information of genetic diversity in Jafropha curcas L. is necessary 10
support breeding programs and efforts of conservation. Inter sequence simple
repeats (ISSR) marker could enhance the efficiency of early selection stage and
reduce time consuming in Jarépha curcas L. breedingThe objectives of this
research were to study the genetic diversity of Jatropha curcas L. and to identify
Jatropha curcas 1.. cultivars'by ISSR markers.

Eighteen accession were.amplified by four sélected ISSR primers : PKBT-
3. PKBT-4, PKBT-5, and PKBT-7. The result of "ISSR then analyzed by
hierarchial cluster analysis oL NTSYS version 2.10 with SAHN method. The final
result shown as dendogram.

The result showed that 18 accession of Jatropha €urcas L. germplasm
generated 42 1SSR markers, which 26 of it were polymorphie. Cluster analysis at
77 % similarities level produced two groupsy first groups were Al, A2, A3
accession (Jawa Timur) and seeonds groups'eonsist of Ad.(Jawa Timur), B1, B2,
B3 (Nusa Tenggara Timur), C1, C2,€3, C4, C5 (Nusa Tenggara Barat), D1, D2,
D3, D4, D5 (Sulawesi Selatan), and S1 (Sumatera Selatap). There were three
spesific loci found in this research ; PKBT=3-300for D4 accession from Sulawesi
Selatan, PKBT-5-250, and PKBT-5-400 for C3 aecession.

Key words : Jatropha curcas L., geneti€ diversity, and ISSR markers
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PERSEMBAHAN

Karya ilmiah ini RupersembahRan kepada :

Ayah Bunda tercinta

yang cinta dan sayangnya selalu mengilhami langRahKy,
membuatRKu berani menjejak Rerasnya dunia,
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Allah
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“Allakh akan mengangRat derajat orang-orang yang beriman dan berifmu
diantara Ramu beberapa derajat” (Al-Mujadalah :11)

“Cogito Ergo Sum “( ARu berpikir maka aku ada. Descartes, Rene)
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KATA PENGANTAR

Dengan memanjatkan pujic syukur kehadirat Allah SWT, atas limpahan
rahmat dan hidayah, serta curahan kasih sayang-Nya semata penulis dapat
menyajikan tesis yang berjudul: IDENTIFIKASI KERAGAMAN JARAK
PAGAR (Jatropha r:u.rca.s' L.) BERDASARKAN ANALISIS ISSR (Inter Simple
Sequence Repeats). Di dalam tulisan ini, disajikan pokok-pokok bahasan yang
meliputi karakteristik tanaman jarak pagar, penanda%molekuler ISSR, dan
keragaman genetiknya,

Nilai penting penelitian ini adalah dapat memberikan informasi tentang
keragaman genetikddan Karakter spesilik jjarak, pagar pada tingkat molekuler
schingga dapat dipergunakan scbagai_acuan dalam program pemuliaan tanaman
guna memperoleh klon-klon tanaman unggulan. Dari hasil penelitian ditemukan
bahwa beberapa  aksesi  mempunyai  beberapa_dokug spesifik yang dapat
membedakannya dengan aksesi lain.oHal ini penting ‘untuk mengidentifikasi
kultivar jarak pagar yang dapat dipergunakan dalam proses seleksi awal bagi
pemuliaan tanaman. Selain itu juga didapati bahwa kedelapan belas aksesi yang
diuji terbagi dalam dua kelompok dengan tingkat kemiripan yang tinggi.
Pengembangan penelitian dalam jangka panjang adalah ke arah pembuatan klon-
klon tanaman unggulan,

Adapun kendala-kendala yang ada meliputi sulitnya proses ekstraksi DNA
dari tanaman jarak yang memiliki karakteristik bergetah, sehingga menyulitkan
proses  ckstraksi. Getah tanaman  menycbabkan  sampel mudah  teroksidasi,
khususnya bagi sampel tanaman yang diambil dari daerah yang jauh dari

laboratorium sehingga nantinya dapat diperbaiki melalui metode yang lebih baik
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untuk membawa sampel tanaman seperti penggunaan dry ice, nitrogen cair,
maupun melalui perbaikan teknik ekstraksi DNA.

Disadari bahwa dengan kekurangan dan keterbatasan yang dimiliki
penulis, karya ini jauh dari sempurna. Oleh karena itu penulis mengharapkan

saran yang membangun agar tulisan ini bermanlaat bagi yang membutuhkan.

Surakarta, 14Agustus 2009

Penulis,

Einstivina Nuryandani
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menggunakan Primer PKBT-7. M (marker) = 1 Kb DNA

Dendogram dari 18 aksesi jarak pagar yang telah
diamplifikasi menggunakan Primer PKBT-3, PKBT-4,
PKBT-5, dan PKBT-7. Nilai di bagian bawah
menunjukkan nilai koefisien kemiripan genetik. Garis
putus-putus merupakan” batas pembqglan I8 aksesi
menjadi dua kelompok besar...

Dendogram 22 aksesi jarak pagar hasil “analisis kluster
berdasarkan pola pﬂa DNA dcng,an metode UPGMA
menggunakan.4 primer...

Dendrograny berdasarkan kemiripan sifat morfologiijarak
pagar. Keterangan : A= dari provinsi Jawa Timug B =
dari provinsi NTT, C.= dari jprovinsi'NTB, D /= dari
provinsi Sulawesi Selatafi,....d o ...ooooo. v,

Perbandingan merfologi bibit tanamanrasal Jawa Timur :
(a) Al,(b) A2, (C)A3, dan (d) A4 Tanda panah putih
menunjukkan pereabangan pada bibit'tanaman aksesi A4
(Madiun)........... OO o T . T A S
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